——

Consensus

AJ850084
AJ850085
EF539853
KU497626
KU497627
KU495643
KU495644
KX866003
KX866004
EF539855
KU175324
JQ958367
MK972095
MK972023
MK972055
MK972111
MK972019
AMO84682
AM084683
MK584720
MK584725
MK584735
MK584737
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|
GAACACCGACAAGTTGAACGCATATTGCACATCGTACAACAGTACGATGTACACATTTTTGAGTGCCTATATTTATCTATTCAACTGTGCACGCAGTGCACGCAGAATGGT
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Mosqg-RCX 260

| |
Consensus GTTTTGCTGCCTTCGGTG GCTCAGCGGCTCGGGGTTTTCGTTCGGCGGACGGCCACACTGGTGCGCACGCACGCGACTGAACGGACGACGACGACGGTGAGAATACATCC

AJ850084

AJ850085 -------——————--- SESCEEEEEEEE———— o e
EF539853 --——----———--———--EECCCCEERRRRNN. e
KU497626 --——----———--———- EESEEEERR———
Ly A R —————
KU495643 —-——----————————— O oo e
KU495644 -—-—————————————— EESCESERRR————
KX866003 ---—————-———————— SOCEEEEEE——— e e e
KX866004 --———---—————————— EESEEEEERN————
SRl J—— e ——— o e
KU175324 --———--—————-——— - EESEECSEERR——— e
JQO58367 ——---———--————— S e e
MK972095 --—————————————— EESECEERN———— e
MK972023 -—--—————————————— SRR o e e
CYZNC I —— o e
MK972111 —-m—m—mm————————— . e e
MK972019 ---———---———————— -SSR e
AMO84682 -——---—————————___ S oo e
AMO84683 --------—————----- SESCEEEEEEEE————— o e
MK584720 ---——--—————————— EESCCCSEERRRN—— e oo e
MK584725 ---—————————-—— SESCCEEEESESSSN———— o e e
MK584735 --——---—————————— EESCCCSEERRR—— O oo e
MK584737 ---———————---—— SUSCEEEEESESSSN———— o e
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I |
Consensus CACACACCAACCTGGCTTGGGCGCCGATGTAGCATCTCTCACGCCGTCACGTCGTCGTGTTCACACGTTCGTTCGGTCATCCGGCGTCGTCGCGGTACCGCGTCCACAGAACAGAACAACCCAACACACG
AJB50084  ———m o oo om0
AJB50085  ————m o S 0
EF539853  ———————m oo S e
KU4A97626 = - — oo @
KUAQ7627 = oo m e e e e
KUA95643 = mm e oo e
KUAO5644 = m e e e 0
KX866003 == — e
KX866004 === m mm oo e e @
EF539855 == == —— oo oo Commmmm e S
KUL75324 = mm e e oo o
JQOB836B7 = m 0@
MK972095 == ——mm e oo o o
MK972023 = mm e ceem o 0@
MKO72055 == ——mm e oo @
MKO72111 = mmmm e oo 0@ A e
MK972019 = mm oo oo e 0@
AMOBAB82 === = — - m o S o
AMOB4683 == — ==~ o . OB m
MK584720 === === m— m oo e S o
MK584725 == ——mm oo e oo .
MK584735 === — —mm oo oo S o

MK584737 === —mmmm oo e oo o
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391 Mosqg-R2 479
I I
Consensus AGCATGCGAATCGACAAGCGATAAGATAAACCCCCCATGTAGGCCTCAAAT TTTAAGCATATTAATAA
AJ850084 -—-—-—e————T@ ® | *hkhhkhhhk
AJ850085 --———e———__ ® POIENININIDININIDIRIN o T
EF539853 ————e————_ ® ® | *hkkhkhhhk
KU497626 ————@———Com e B __A
KU497627 ————@—mmCmmmmmmm e e .
KU495643 e @ @ ¢ e __ S KAk kA hhkk
KUu495644 --——-e———C—————— e Fkkhhdk Ak
KX866003 -———-—@®—— @A PRI EEE— B
Kx866004 --—-—e—-C-—-——-- i ESRRRRREEEEEEEEEE Fkkhhdk Ak
EF539855 @@ e *hkkhkhhhk
KUl175324 ———--e———__ ® e Fkkhhdk Ak
JQ958367 e e @ e e e e e — — — [, *hkhhkhhhk
MK972095 ————-———v L -
MK972023 —————eee T e e oo ke e koo sk ke e ke e ke e sk sk ke e ke ok sk ke e ke e ke ke sk e ke e ke ok sk ke e ke e ke ke ke ok sk ke e ek sk ok e ke e ke ke ke sk ke e ke sk ke ke ke ek ke ke ek
MKO72055 ————@ T @ oo o]
MK972111 --———e————— ® ® e | R
MK972019 ————e——m-Temmmmmmmmmmommmme
AMO84682 ———— O R
AMO84683 —--—®————- e
MK584720 -——-——-e————T@®— AAAA A A AR A A A A AAAAARA AR A A A A AR A AR AAAAAAA AR A A A A AR A A IAAAAAAKX
MK584725 —-——e———— o
MK584735 ——-——@——— @~ AAAAAAAAAAAAIAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA AR A A AR A A LA IAAAAAAKX
MK584737 ———————— )

Alignments prepared using ElimDupes (www.hiv.lanl.gov/content/sequence/elimdupesv2/elimdupes.html), CLUSTAL O (www.ebi.ac.uk/Tools/msa/clustalo/), EMBOSS Seqgret
(www.ebi.ac.uk/Tools/sfc/emboss_seqgret/) and SURe v1.0 Sequence Unanimity Reformatting tool (http://midasmap.uaslp.mx/suretool/).
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